
 

 

Streszczenie  
 o wysoce 

heterogenicznym obrazie molekularnym. Stosowana powszechnie klasyfikacja 

kliniczna oparta jest na , natomiast klasyfikacja 

profili  

 

choroby oraz . O

jest kluczowe przy wyborze terapii. W obliczu szybkiego rozwoju biologii 

u 

e nowych celi terapeutycznych. Celem tej 

zastosowanie metod uczenia maszynowego do identyfikacji i klinicznego 

oraz molekularnego scharakteryzowania podpopulacji pacjentek z rakiem piersi. 

oraz zaproponowane sposoby 

w o

oc

ryptomicznych. Dobrane metody klasycznej analizy 

 

 

Trzy z uzyskanych  

e stosowanymi podtypami opartymi o poziom mRNA: podstawnym, 

HER2-wzbogaconym oraz luminalnym B. Transkryptomiczny podtyp luminalny A 

 tej pracy na trzy podgrupy. 

Otrzymane podpopulacje i  oraz profilami 

i transkryptomicznymi. U dla podpopulacji 

oraz Nowe podtypy 

luminaln   w przestrzeni transkryptomicznej . 

Profile 

stosowane klasyfikacje raka piersi i 

celowanych w rozwoju medycyny spersonalizowanej. Niemniej jednak, do dalszej 

ich 

walidacja. 


